Ciklodextrin hordozdk és ciklodextrin - hatoanyag komplexek szerkezetének meghatarozasa

NMR spektroszkdpiai modszerrel: a molekularis konstrukcidk 6sszehasonlito jellemzése
Bdsze Szilvial, Horvati Katal, Goldschmidtné G4z Viktoria2, Csampai Antal3
IMTA-ELTE Peptidkémiai Kutatdocsoport, 2MTA-ELTE Fehérjemodellezé Kutatdcsoport, 3ELTE Szervetlen Kémiai Tanszék

Szintézis/modszer/eljaras: Ciklodextrin alapu
zarvany komplexeket allitunk el6. Meghatarozzuk
ezen komplexek szerkezetét, valamint a
komplexképzés molekularis feltételeit. Vizsgaljuk
ezen komplexek sejtbejutasat.

Célkitlizés: Moddositott  ciklodextrin  vazak
el6allitasa hatdéanyagok célbajuttatasara és
biodisztribucidjuk vizsgalatara.

Eredmény: A komplexek |étrejottét
nagyfelbontasid 'H- és 13C-NMR (optimalizalt
NOESY, ROESY) mddszerekkel, a kémiai eltolodas
valtozasok és intermolekularis kolcsonhatasok
detektalasan keresztll igazoltuk. Bizonyitottuk,
hogy a ciklodextrinek egyes hatdanyagok
célbajuttatasara és biodisztribucidjuk vizsgala-
tara megfeleld jeloltek lehetnek.
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